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Introducgédio: Estima-se que, no Brasil, 3.352.053 episddios de diarreia, 655.853 atendimentos de emergéncia, 92.453
internacoes hospitalares e 850 ébitos de criancas com menos de 5 anos de idade sejam causados por rotavirus (RV-A)
anualmente. Os rotavirus pertencem & familia Reoviridae, género Rotavirus. A particula viral é composta portrés camadas
concéntricas de proteinas e pelo genoma viral de 11 segmentos de RNA de cadeia dupla. Segundo estudos moleculares,
existem atualmente 23 gendtipos G e 31 gendtipos P cujas cepas apresentam as especificidades G1P[8], G2P[4], G3P[8],
G4P[8] e G9[P8] e sdo importantes causas da doenca no homem. O G2 configura um dos mais importantes genétipos G
detectados até o momento, e é geralmente associado ao gendtipo P4. A re-emergéncia do gendtipo G2 de RV foi
observada em escala continental pouco tempo apds a introducdo de vacinas contra RV em vdrios paises da América
Latina. Objetivo: Este estudo visou & caracterizacéo molecular de amostras de cepas do genétipo G2 obtidas de criancas
que participaram de vérios estudos sobre a gastrenterite causada pelo RV-A na Amazénia Brasileira entre 1992 e 2008.
Materiais e Métodos: Das amostras de rotavirus G2 selecionadas, 53 foram sequenciadas visando-se & proteina VP7 e
38 com foco na VP4. A genotfipagem ocorreu por meio da RT-PCR, e todos os seus produtos foram purificados,
quantificados e sequenciados. As amostras também foram submetidas & eletroforese do RNA. As sequéncias obtidas de
genes de VP4 e VP7 foram alinhadas e editadas utilizando o programa BioEdit (v.6.05); foram entdo comparadas com
outras sequéncias armazenadas no GenBank de RVA usando o programa BLAST. Foi gerada uma drvore filogenética
utilizando o programa Mega 2.1. Resultados e Discusséo: Das 53 amostras sequenciadas para o gene da proteina
VP7, a andlise filogenética revelou duas linhagens (Il e lll) e trés sublinhagens (lla, llc, Ild), que circularam na populagdo
estudada em diferentes perfodos. As amostras de sublinhagens lla e llc mostraram uma mutacéo na posicdo 96 (Asp /
Asn). Esta modificacéo pode resultar em uma mudanca conformacional dos epftopos reconhecidos por anticorpos
neutralizantes anti-RV. As cepas de G2 circulantes em Belém, Estado do Pard, eram idénticas s que circulavam em outros
estados da Regido Amazénica incluidos no estudo. O gene de VP4 foi sequenciado especificamente na regido génica
correlata & VP8*, fornecendo 36 amostras pertencentes ao gendtipo P[4] e trés pertencentes ao gendtipo P[6].
|dentificamos duas cepas: P[4]-4 ocorreu entre 1998 e 2000; P[4]-5 foi observada de 1993 a 1994 e de 2006 a 2008.
Nossos achados corroboram relatos recentes que indicam uma re-emergéncia de gendtipos G2 da sublinhagem llc em
escala global, estabelecidos na populagéo juntamente com o genétipo P[4] -5. Conclusé@o: A ampla homologia entre as
cepas de G2 que circulam em vdrios estados e que foram incluidas neste estudo sugere que as mutacées detectadas
ultrapassaram barreiras geograficas e temporais. Nossa andlise concentrou-se apenas nos genes das proteinas VP7 e VP4
e, por isso, pode ndo refletir totalmente a variabilidade potencial das cepas de G2 circulantes. Portanto, outros estudos
sGo necessdrios para avaliar a caracterizagéo do genoma completo.
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